SESARAM participa em estudo sobre o genoma do coronovirus

O SESARAM, através do Servico de
Patologia Clinica (Laboratério) do
Hospital Dr. Nélio Mendongca, par-
ticipa no no estudo da diversidade
genética do novo coronavirus (Co-
vid-19) em Portugal que estd a ser
desenvolvido pelo Instituto Nacio-
nal de Satide Doutor Ricardo Jorﬁ:
(INSA). Trata-se de um projecto

ambito nacional que conta com a
colaboracio de uma rede de cerca
de 20 hospitais de todo o pais (con-
tinente e regioes auténomas) e que
pretende, numa primeira fase, se-
quenciar o genoma de cerca de
1.000 coronavirus SARS-CoV-2.

Segundo uma nota publicada no
portal do INSA, o ‘Estudo da diver-
sidade genética do novo coronavi-
rus SARS-CoV-2 (COVID-19) em
Portugal’ esta a ser coordenado
pelo énv&stigador JoéodPaulo Go-
mes do Departamento de Doe
Infecciosas daquela entidade engvx:lj
determinar os perfis mutacionais
do SARS-CoV-2 para identificacio
e monitorizacdo de cadeias de
transmissio do novo coronavirus,
bem como identificacdo de novas
introducdes do virus em Portugal.

Graga Andrade, directorado Ser-
vigo de Patologia Clinica do SESA-
RAM confirma a participaco re-

ional neste estudo e diz ser, “de
gcto. importante fazer a genotipa-
gem dos casos positivos”. Nesse
sentido, 0 que tem sido feito da
parte do SESARAM passa pelo en-
vio de amostras positivas de Co-
vid-19 diagnosticadas na Regido
(em zaragatoas) para 0 INSA, onde
sera feita a sequénciacdo do geno-
ma.

Para ja, a responsavel nio sabe se
sera descoberta alguma diferen:
no genoma dos casos positivos da
Regido, mas acredita que devem
ser semelhantes aos restantes.

Acima de tudo, Graca Andrade
realca a importincia do SESARAM
participar nestes estudos de ambi-
to nacional e recorda que esta nio
& a primeira vez em que isso acon-
tece. “Ja participamos Noutros es-
tudos. Noutros casos, como o surto
de dengue, também participamos
num estudo nacional e enviamos
para I [INSA] os nossos positivos”,
recorda

E de salientar que até ao dia 16
de Abril, o SESARAM realizou
1326 testes Covid-19 na RAM, a
maioria em ambiente hospitalar,
sendo que desde o dia 29 de Feve-
reiro de 2020, a realizacdo de tes-
tes obedece a uma gestio criteriosa
assente em orientacoes cientificas
nacionais e internacionais. O SE-

SARAM ja triplicou a sua capaci-
dadede ao nivel laborato-
rial e a nte consegue reali-

zar o processamento de 150 testes
diariamente.
Aferir impacto das medidas de
O tra de investigacdo agora
iniciado pelo Instituto Ricardo
Jorge, que vai a0 encontro s orien-
tagoes das autoridades de saude e
da comunidade cientifica interna-
cional de efectuar estudos focados
no genoma do novo coronavirus,
“permitird ém determinar o
inicio da transmissdo na comuni-
dade e aferir sobre o impacto das
medidas de contencao. Outro dos
objectivos da investigacdo passa
por determinar possiveis associa-
¢oes entre perfis mutacionais do
SARS-CoV-2 e diferentes graus se-
veridade da doenca (Covid19)”,
acrescentaa mesma informacio.
De acordo como INSA, o estudo
possibilitara ainda “determinar o
grau de variabilidade genética de
antigénios do SARS-CoV-2 (pro-

vel i 0 no desenvolvimento
de medidas terapéuticas”.

No ambito deste estudo, o qual
foi submetido a pedido de finan-
ciamento a Fundagao para a Cién-
cia e Tecnologia (FCT) e a Agéncia
de Investigacao Clinica e Inovacio
Biomédica (AICIB), mas que se
pretende que seja alargado a curto
prazo mediante financiamento
compativel, foi ja criado um site
(hrtps://insaflu.insa.pt/covid19/)
em que estao disponiveis todos os
resultados obtidos e que serd ac-
tualizado a medida que existirem
mais dados. A nova plataforma es-
tara também disponivel através do
portal ‘Science4 COVID-19’, criado
recentemente pela FCT e pela AT-
CIB, em colaboracao com o INSA.

Refira-se ainda que, até a dam, ja
foram analisados cerca de 150 ge-
nomas de SARS-CoV-2 obtidos de
amostras poiuvas colhidas em va-
rios pontos do pais. “A sequéncia
completa do genoma é identificada
COm recurso d: tecnologias de se-
que nova geracio e ana-
hsemrmanca atravesga da pla-
taforma online INSaFLU, sendo,
posteriormente, a integracio dos
dados genomicos de Portugal na
diversi aescala global
da com recurso as ferramentas do
projecto Nextstrain”, explica ainda
0 INSA.



RESULTADOS OBTIDOS

DOS 150 GENOMAS DE SARS-COV-2
| ANALISADOS, OBSERVA-SE:

M alguma diversidade genética,
sendo que a maioria dos virus
i pertence ao clade (A2) mais re-
presentado em toda a Europa.
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